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122112_Gallus_gallus MTESLVLSPAP-AKPKRVKASRRSASHPTYSEMIAAAIRAEKSRGGSSRQSIQKYIKSHYKVGHNADLQIKLSIRRLLAAGVLKQTKGVGASGSFRLAKSDKAKRSPG---KKKKAVRRS
70678_Gallus_gallus -TESLVLSPAP-AKPKRVKASRRSASHPTYSEMIAAAIRAEKSRGGSSRQSIQKYIKSHYKVGHNADLQIKLSIRRLLAAGVLKQTKGVGASGSFRLAKSDKAKRSPG---KKKKAVRRS

122110_Anser_anser_anser -TDSPIPAPAPAAKPKRARAPRKPASHPTYSEMIAAAIRADKSRGGSSRQSIQKYVKSHYKVGQHADLQIKLAIRRLLTTGVLKQTKGVGASGSFRLAKGDKAKRSPAGRKKKKKAARKS
122111_Cairina_moschata MTDSPIPAPAPAAKPKRAKAPRKPASHPSYSEMIVAAIRAEKSRGGSSRQSIQKYVKSHYKVGQHADLQIKLSIRRLLAAGVLKQTKGVGASGSYRLAKGDKAKKSPAGRKKKKKAARRS

122109_Xenopus_laevis MTEN--SAPAA--KPRRSKASKKSTDHPKYSDMILDAVQAKKSRSGSSRQSIQKYIKNNYTVGENADSQIKLSIKRLVTSGTLKQTKGVGASGSFRLAKADEVKKPAK---KPKKEIKKA
85789_Xenopus_laevis MTENSAAAPAA--KPRRSKASKKSTDHPKYSDMILDAVQAKKSRSGSSRQSIQKYIKNNYTVGENADSQIKLSIKRLVTSGTLKQTKGVGASGSFRLAKADEVKKPAK---KPKKEIKKA

122108_Xenopus_laevis MAENSAATPAA--KPKRSKALKKSTDHPKYSDMILAAVQAEKSRSGSSRQSIQKYIKNHYKVGENADSQIKLSIKRLVTSGALKQTKGVGASGSFRLAKADEGKKPAK---KPKKEIKKA
Consensus/80% .s-s.h.tsts..+s++s+ts++sss+spat-hlhstlptc+t+tttt+ptlp+al+spapltppt-.pl+ltl++llsttsl+ps+tlttttta+lt+t-cs++ssh...+.++.h++t

122112_Gallus_gallus TSPKKAARPRK-ARSPAK--KPKATARKAR----KKSRASPKKAKKPKTVKAKSRKASKAKKVKRSKPRAKSGARKSPKKK
70678_Gallus_gallus TSPKKAARPRK-ARSPAK--KPKATARKAR----KKSRASPKKAKKPKTVKAKSRKASKAKKVKRSKPRAKSGARKSPKKK

122110_Anser_anser_anser TSPKKAARPRK-ARSPAK--KPKAAARKAR----KKSRASPKKAKKPKTVKAKSLKTSKPKKARRSKPRAKSGARKSPKKK
122111_Cairina_moschata TSPRKAARPRK-ARSPAK--KPKAAARKAR----KKSRASPKKAKKPKTVKAKSLKTSKVKKAKRSKPRAKSGARKSPKKK

122109_Xenopus_laevis VSPKKAAKPKKAAKSPAKAKKPKVAEKKVKKAPKKKPAPSPRKAKKTKTVRAKPVWASKAKKAKPSKPKAKASPKKSGRKK
85789_Xenopus_laevis VSPKKAAKPKKAAKSPAKAKKPKVAEKKVKKAPKKKPAPSPRKAKKTKTVRAKPVRASKAKKAKPSKPKAKASPKKSGRKK

122108_Xenopus_laevis VSPKKVAKPKKAAKSPAKAKKPKVAEKKVKKVAKKKPAPSPKKAKKTKTVKAKPVRASKVKKAKPSKPKAKASPKKSGRKK
Consensus/80% sts++tt+s++.t+tst+..+s+ss.++s+....++shsts++t++s+sl+t+sh+st+s++s+.t+s+t+tts++ts+++


